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        Kirchmair 博士目前是德国汉堡大学生物信息学中心应用生物信

息学的教授。Johannes Kirchmair 博士于2004 年在奥地利因斯布鲁克

大学获得理学硕士学位，并于2007 年在此大学获得药物化学/计算化

学博士学位。博士期间，他主要研究虚拟筛选以及基于结构设计抗

癌药物。2008 年到2009 年期间，Kirchmair 博士作为一名应用科学

家就职于奥地利维也纳Inte:Ligand 公司，同时担任因斯布鲁克大学

的助理教授。2009 年，Kirchmair 博士以客座研究员的身份在德国巴

斯夫公司，与Klaus-Jürgen Schleifer 教授共事，随后即开始了其博士

后研究。2010 年到2013 年期间，Kirchmair 博士在英国剑桥大学分

子信息中心担任Robert C. Glen教授的研究助手，研究方向为计算代

谢学。2013 年到2014 年八月期间，Kirchmair博士在瑞士ETH Zurich 

苏黎世联邦理工学院进行研究工作。至今Kirchmair 博士已在Nature 
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